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LAMPIRAN

Lampiran 1. Skema Kerja

A. Skema Kerja Penelitian

Sampel sputum dari pasien MDR-
TB dan TB aktif

\ 4

Dekontaminasi sputum

\ 4

Pewarnaan Ziehl-Neelsen

\ 4

Ekstraksi DNA

\ 4

Amplifikasi Gen Rv1419 dengan
PCR

\ 4

Visualisasi hasil amplifikasi
dengan elektroforesis

\ 4

Sequencing DNA

\ 4

Analisis bioinformatika

o1



. Skema Kerja Dekontaminasi Sputum

Sampel Sputum

\ 4

Dipindahkan ke tabung falcon steril
Ditambahkan larutan dekontaminan (NaOH-
NALC) dengan rasio 1:1

Dihomogenkan dengan vortex dan didiamkan
selama 15 menit

Campuran sputum dan
larutan dekontaminan

\ 4

Ditambahkan PBS (Phosphatte Buffer Saline) pH
6,8 hingga volume mencapai 50 ml

50 ml Larutan sputum

\ 4

Disentrifuse selama 15 menit
Bagian super natannya dibuang

Natan/presipitat sampel
sputum

\ 4

Ditambahkan PBS sebanyak 1-1,5 ml kemudian
dihomogenkan dengan vortex
Larutan dipindahkan ke tabung Eppendorf steril

Larutan sputum steril
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. Skema Kerja Pewarnaan Ziehl-Neelsen

Larutan sputum steril

\ 4

Diambil 100ul dan dilakukan apusan (smear) di
atas object glass

Apusan dikeringkan menggunakan hotplate
Object glass dipindahkan ke rak pewarnaan

Carbol fuschin

\ 4

Dipanaskan di atas pembakar Bunsen hingga
terbentuk uap

Didiamkan hingga dingin

Dibilas dengan akuades

Asam alkohol (peluruh)

\ 4

Didiamkan selama 3 menit
Dibilas dengan akuades

Methylene blue

\ 4

Didiamkan selama 30 detik
Dibilas dengan akuades dan dikeringkan

Hasil pewarnaan

\ 4

Diamati menggunakan mikroskop dengan
perbesaran 100x dan 1000x

Data hasil pewarnaan
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D. Skema Kerja Ekstraksi DNA

Larutan sputum steril

* Diambil 200ul dan dipindahkan ke tabung

d microcentrifuge

20ul enzim proteinase K

* Dihomogenkan menggunakan vortex
4 * Diinkubasi pada suhu 60°C selama 5 menit
200ul GSB Buffer

* Dihomogenkan dengan vortex
* Diinkubasi pada suhu 60°C selama 20 menit, dan

d dihomogenkan setiap interval 2 menit

200ul etanol absolut

* Dihomogenkan selama 10 detik

* Dipindahkan ke collection tube melalui GS
column dan disentrifuse selama 1 menit

* Cairan pada collection tube dibuang dan GS
column dipindahkan ke tabung baru

A\ 4

400ul W1 buffer

¢ Disentrifuse selama 30 detik
* Cairan dalam collection tube dibuang

\ 4

600ul wash buffer

* Disentrifuse selama 30 detik

*  GS column dipindahkan ke tabung baru dan
disentrifuse lagi selama 30 detik

*  GS column dipindahkan ke tabung eppendorf

\ 4

100ul elusion buffer yang
telah dipanaskan

¢ Didiamkan selama 3 menit
¢ Disentifuse selama 30 detik

\ 4

DNA Murni
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. Skema Kerja Amplifikasi Gen Rv1419 dengan PCR

DNA Murni

* Dibuat PCR Mix berisi: 25ul enzim Mytaq red,
0,5ul primer forward, 0,5ul primer reverse, 19ul
ddH,0

* Ditambahkan 5ul sampel DNA

* PCR mix dimasukkan ke vial PCR

\ 4
50ul PCR mix

Dimasukkan ke dalam thermal cycler dan diatur hingga
30 siklus PCR yang terdiri dari:

* Predenaturasi selama 10 menit pada 94°C
* Denaturasi selama 45 detik pada suhu 95°C
*  Annealing selama I menit pada suhu 56, §’c

»  Extension selamal menit pada suhu 72°C

\ 4

Produk PCR
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. Skema Kerja Elektroforesis

2 gram agarosa

\ 4

Dilarutkan dengan 100 ml TBE buffer untuk
membuat gel agarosa 2%

Dipanaskan dengan microwave selama 3 menit
hingga larut

10ul Ethidium Bromida

\ 4

Dicampurkan ke dalam gel agarosa sebelum memadat

Larutan gel agarosa

\ 4

Dituang ke cetakan gel berisi sisir gel dengan
jumlah sumur 10 buah

Dibiarkan dingin dan memadat

Setalah padat, dipindahkan ke rangkaian alat
elektroforesis

8ul Produk PCR

\ 4

Dimasukkan masing-masing ke dalam sumur
agarosa

Dimasukkan pula 5ul marker ladder 100bp
Power supply dinyalakan dengan pengaturan
100volt selama 120 menit

Hasil elektroforesis

\ 4

Diamati dengan sinar uv menggunakan Ge/
Documentation

Fragemn pita DNA
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Lampiran 2. Peta Origin Antara Primer dan Gen Rv1419 dari DataBank

A. Sekuens Gen Rv1419 pada GenBank (NCBI, 2023)

BE  An official website of the United States government Here's how you know v

National Library of Medicine

National Center for Biotechnology Information

CCTGGACGCCCCGAGTGGEAGCTGGTTCAGCCCGC TGETGATCAACCCCTECAATGGEACCGACTTTCAG
CGCTGEAATCTCACCGATGACCGGCAGGTCRAGAGCETGECC TTCCCCGREEALTACETGAATATCGGAA
ATGCTTTGTEEGCECECCTECAGCCCTGTATGAAC TGEATCAGCCAGCACTGGACTGTCCAGCCCBACGE
CCTGGTCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTCTCGGCEETCCGGAT CCTGGEACCTGGETGTCC
ACCCGCTGETGCGACCCCANTGCACCCGACCAMCAGTGGGATAGCGTGCCGTAN

Nucleotide [Nuckotde ]| { search
Advanced Help
FASTA = Sendto: »
Change region shown O
. B O Whole sequence
Mycobacterium tuberculosis H37Rv, complete genome il
@® Selected region
NCBI Reference Sequence: NC_000962.3 from: 15693505 to: 1593978
GenBank ~ Graphics Update View
>NC_@@0962.3:1593505-1593978 Mycobacterium tuberculosis H37Rv, complete genome
ATGGGETGAATTACGGTTGATGGGCGETGTACTCCGGETCCTTATCATGGTCEGTGCGETGTTCAATGTGE
CGETGCTAAACGCCGGTGCGGCTAGTGC CAACGGC CCGGTCCAGC TGAAGAGCCGATTGGGCGATGTTTG Customize view -

Analyze this sequence
Run BLAST

Pick Primers

Related information
Assembly

BioProject

Protein

B Hasil Pemetaan Origin Primer pada Gen Rv1419

forward primer

5'-GATCGCTAGCATGGGTGAATTACGETTG-3"

forward primer

S -GATCGECTRGCATGEGTGRAATTACGETTE-3"

reverse primer
S'-TATCTCGRGCGECACGCTATCCCA-3I "

3'-TGEEATAGCEGTGCCGCTCGAGATA-S " (Reverse

ATGGETERATTRCGETTIGGIGEGCEETGTECTCCEGGETICCTTGTOGTEGETCGETECGETGTITCGATETEE
CGETGCTARRCGCCEEIGCEECTAGTGCCGACGECCCEETCCAGCTGARGAGCCGATTGGECGATGTTITE
CCTGGACGCCCCCAGTGGEAGCTGOTTCAGCCCEGCTGEGTGATCARCCCCTGCAATGGGACCGACTTTCAG
CeCTGEAATCTCACCGAT GACCGECAGETCGAGAGCETGGCCTITCCCCEEGEAATGCGT GARATATCGGAR
ATGCTTTGTGEECGCGCCTGCAGCCCTGTETGRAACT GEGATCAGCCAGCACTGGACTGTCCAGCCCGALGE
CCIGETCARGAGTGATCTITGATGCCTGCCTCACGGT ICTCGGLGETCCGEATCCTGEEACCTGEETEICT

ACCCECTGETEGCGACCCCAATGCACCCGACCRAACAGT GGGAT.
3r-T

Feverse primer

Compliment)

TRECETECCGCTCGAGATR -5

G
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Lampiran 3. Hasil Sekuensing Sampel

A. Visualisasi Sekuens DNA Sampel R1

N NGHN NTG NN C NNGE T {':TTGT{:GTGGT{:GGTGCGGmTTcGaTGTGG{:GGTGCMM{:G{:CGGTGCGGGTAGTGCGGAGGGG{:CGGchaGcTGA
1

20 0

| o0 sl

\GAGCCGAT TEEGECGATGT TTGCCTGGACGCCCCG AG TGGGAGCTGGTTCAGCCCGCTGGTGATCAACCCCTGCRATGGG ACCG ACTTTCAGCGCTG
1o

L L e

BAATCTCACCGATGACCGGCAGGTCBAGAGCGTBECCTTCOCCCEGEGAATGCEBTGAATATCGGBAAATBCTTTOTGGBCGCGCCTEGCAGCCCTGTETES
] 20 psal 240 250 0 2m 280 e

e gl

ACTGGATCAGCCAGCACTGGACTETCCAGCCCGACGECCT GGTCAAGAGTGATCTTGRTGCCTGCCTCACGGTTCTCGGCGGTCCGGAT CCTGGGAC
o 300 310 320 30 0

ot oo Nwﬂwﬂ**MNW‘JW LD

—
—

il 11 B g Ve e e R N n i napnns
HH +Hi HHHHHHHH T I TREa L I TR A AT RN IN Y TN AR
ETEGETETCCACCCGCTGETGCGACCCCAATGCACCCGACCAACAGTGGGATAGCGTGCCGE TCGAGAT

N NN NNGTGCT@N BGT CTTGTCGTGGTCGGTGCGETGTT CGATGTGGCGETGCTAAACGCCEGTGCGGET AGTGCCGACGGCCCEGTCCAGET

A o

B ﬂAGAGBCGATTGGGGGATGTTTGCBTGGACGCGCCGAG TGGGAGCTGGTTCAGCCCGC TGGTGATBA&CGCBTGGAATGGGAGCG&CT TTC&GCGC
10 120

g o o

TGGAATGTGABCGATGACGGGB&GGTBGAGAGCGTGGGCTTCGBCGGGGAATGBGT GAATATCGGAAATGCTTTBTGGBCBCGCCTGCAGCCCTGT BT
0 20 ] 2830

e A

Inl
Iw u‘w
s S s F

1

LALAE BB N EE N B N EELEEEEDEEE; LBl

GAACTGGATCAGCC&GCAGTGEAC'IGTCCAGCCCGACGGCCTBGTCN&GAGTG&TCTTGATB CTCACGGTTCTCGBCGGTCCBGATCCTGGG
30

b o

ACCTGGETETCCACCCECTGETGCGACCCCAATGCACCOGACCAACAGTGGEATAGCOTGCCEGCTCGAGAT AA
330 40 410 470 430 40 450
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C. Visualisasi Sekuens DNA Sampel R3

NN NCHN WINGCT C G GGT CTTGTCGT GGTCGGTGCGETGTTCGATGTGGCGGTGCT AAACGCCGGTGCGECTAGTGECG ACGGCCCGETCCAG
1 20 E) a 30 & m a0 )

e e ey

TGAAGAGCCGATTGGGECGATGTTTGCCT GG ACGCCCCGAGTGGGAGCTGGTTCAGCCCGCTEGGTEGATCAACCCCTGCAATGGGACCGACTTTCAGE
10 10 120 130 140 150 160 170 180 120

o P

GCTGGAATCTCACCGATGACCGGCAGGTCGAGAGCGT GGCCTTCCCCGGELAATGCGT GAATATC GG AAATGCTTTGTGGGCGCGCCTGCAGCCCTGT
220 o] = 260 o 280

o ool Pl

GTGAACTGGAT CAGCCAGCACTGEACT BT CCAGCCCGACGECCT GG TCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGET TCTCGBCGEGTCCGGEATCCTGE
250 30 30 32 3 k] 0 30 3m 380

bl Al g

GACCTGGGTGTCCACCCGCTGGTGCCACCOC CAATGCACCCGACCAACAGTGGGATAGCGTGCCGECTCGAGATA
30 4 410 420 430 a0 430

D. Visualisasi Sekuens DNA Sampel R4

N ﬁﬁiEﬁi i;'-l' E‘E% GGGT CTTGT CGT GGT CGGTGCEGTGTTCEATEGTGGCGGTGCTAAACGCCGGTGCGGCTAGTEGCCGACGGCCCGGTCCAGETGA
0 a ] 40 ol & 70 a0 a0

0o o

REGAGCCGATTGGECGATGTTTGCCTGE ACGCCCCEAGTEGGAGCTGGTTCAGCCCGCTGGTG AT CAACCCCTGCAATGGEGACCGACTTTCAGCGCETY

f
L e e e
!:::!!!!!:::::::mmm

AACTGGAT CAGCC&G c
0 0

L T

ACCTGEGTGTCCACCCGCTGGTGCGACCCCAAT GCACCCGACCAACAGTGGGATAGCGTGCCGCTCGAGATAA
] 400 40 420 430 441
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E. Visualisasi Sekuens DNA Sampel R5

NGNGG NN NGCTCN NGNCCTTGTCGTGGTCEGTECGETG TTCGATGTGGCGG TGC TAAACGCCG GTGCG G TAG TECCGACGGCCCEG TCCAGC
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Lampiran 4. Komposisi Bahan

A. Komposisi Larutan Stok Dekontaminasi
Stok larutan NaOH-Sodium Sitrat:
NaOH 1N :20 g dalam 500 ml akuades
Sodium Sitrat : 14,5 g dalam 500 ml akuades
Stok larutan NaOH-NALC:
NaOH-Sodium sitrat : 100 ml
Massa NALC 19
Larutan stok PBS buffer:
NazHPOs 1300 ml (0,947%)
KH2PO4 : 200 ml (0,947%)

PBS buffer : 500 ml (0,067 M, pH 6,8)

B. Komposisi Reagen Ekstraksi DNA
Sampel sputum : 200 pl

Enzim Proteinase K : 20 pl

GSB buffer : 200 pl
Etanol absolut : 200 pl
W1 buffer 400 pl
Wash buffer : 600 pl

Elusion buffer 100 pl



Massa primer kering
Volume ddH.O

Konsentrasi stok

C. Komposisi Larutan Stok Primer
: 0,23 mg (26,1 nmol)
: 261l

: 100 mol (261 pl)

Pengenceran larutan stok:

V1N1 = V1N1

Vi - 100 = 100 pl - 20

V1 =20 ul - Volume ddH20 = 80ul

D. Komposisi PCR Mix

Enzim mytaq red
Primer forward
Primer reverse
ddH20

Sampel DNA

Volume Total

E. Komposisi Gel Agarosa

Berat agarosa

Volume TBE buffer

25l
10,5l
10,5l
219 ul
:5ul

125 ul

1249

: 100 ml
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Lampiran 5. Hasil Analisis BLAST

A. Hasil BLAST Sampel R1

& Download v GenBank Graphics
Mycobacterium tuberculosis H37Rv, complete genome
Sequence |ID: CP003248.2 Length: 4411709 Number of Matches: 1

Range 1: 1593546 to 1593981 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
798 bits(432) 0.0 435/426(99%) 1/436(0%) Plus/Plus
Query 14 GGT-CTTGTCGTGETCGGTGCGGTGTTCGATGTGGCOGTGCTAAACGCCGETGCGGITAG 72

LU LT L L LR LRI
Sbjct 1593546 GGTCCTTGTCGTGGTCGETGCGETGTTCGATGTGGCGGTGCTAAACGCCGGTGCGGCTAG 1593685

I
Sbjct 1593686 CCGACGGCCCGETCCAGCTGAAGAGCCOATTGGGECGATGTTTGCCTGGACGCCCOGAG 1593665
Query 133 TGGGAGCTGETTCAGCCCGCTOETGATCAACCCCTGCAATGGGACCGACTTTCAGCGCTG 192

LOLULCELELE L L L L L LR EL LTI
Sbjct 1593666 TGGGAGCTGGTTCAGCCCGCTGGTGATCAACCCCTGCAATGGGACCGACTTTCAGCGCTG 1593725

e e I T T T
Sbjct 1593726 TCTCACCGATGACCOGCAGGTCEAGAGCGTGGCCTTCCCCGEGEAATGCGTGAA 1523785
Query 253 TGCTTTGTGEGCGCGCCTGCAGCCCTGTGTGAACTGOATCAGCCAGCACTGGAC 212

||||||||||||||||||| CELELELET et et e e e e
Sbjct 1593786 CGGAAATGCTTTGTGGGCGCGCCTGCAGCCCTGTGTGAACTGGATCAGCCAGCACTGGAC 1593845

Query 313 TETCCAGCCCGACGGCCTOOTCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTLTCGECGE 372

CELERLETETE e et et r e e e e el
Sbjct 1593846 TGTCCAGCCCGACGGCCTGGTCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTCTCGGCGGE 1593985

e oe MTHITTETH T T T T TT I T I TITTTTT
Sbjct 1593%@6 COGATCCTEGGACCTOGEETETCCACCCOCTGATGCGACCCCAATGCACCCGACCAAL 1593965
Query 433 GTGGGATAGCGTGLCG 448

LLILLLLILLILLTL]
Sbjct 1593966 GTGGGATAGCGTGCCG 1593981

B. Hasil BLAST Sampel R2

& Download v GenBank Graphics

Mycobacterium tuberculosis H37Rv, complete genome
Sequence ID: CP003248.2 Length: 4411709 Number of Matches: 1

Range 1: 1593538 to 1593981 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
809 bits(438) 0.0 442/444(99%) 1/444(0%) Plus/Plus

Query 6 Gl'i'Gltli'i'CCNGGT CTTGTCGTGETCGGTGCGGTGTTCGATGTGECGETGC TAAACGCCGG a4

Sbjct 15935328 GTGCTCCGGGRTCCTTGTCGTGGTCGATACGETGTTCEATGTGRCGGTGCTARACGCCGET 1593597

Query 65 CGECTAGTGCCGACGGCUCEETCCA GGCGATGTTTGCCTGGAC 124
, |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
sbjct 1593598 GUGECTAGTGCCGACGECCLGETCCA GGCGATGTTTGCCTGGAC 1593657
Query 125 GCCCCGAGTGEGAGCTGGTTCAGCCCGCTGETGATCAACCCCTGCAATGGGACCGACTTT 184
COLELLELELLLELEL LT L L L L L L LT
Sbjct 1503658 GCCCCGAGTGGEGAGCTGGTTCAGCCCGCTGETGATCAACCCCTECAATGEGACCGACTTT 1583717
e LTI T I TITTT T
sbjct 1593718 CGCTGGAATCTCACCGATGACCGGCAGETCGAGAGCGTGECCTTCCCCGEEGAATGC 1593777
Query 245 GTGGGCECECCTGCAGCCCTGTETGAACTGGATCAGCCAG 284
, |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
sbict 1593778 TATCGGAAATGCTTTETGGGCECECCTECAGCCCTGTGTGAACTGGATCAGCCAG 1593837
Query 365 CACTGGACTGTCCAGCCCGACGGCCTGGTCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTT 364
|||||||||||||IIII|||||||||||||||||||||||||||||||||||||||III
Sbjct 1593838 CACTGGACTGTCCAGCCCGACGGCCT TGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTT 1593897
Query 365 TCGGCGETCCGEATCCTGEEACC TGEGTGTCCACCCGCTGETGCGACCCCAATGCACCT 424

Sbjct 1593898 (CTCGECGATCCGGATCCTGEGACCTGGATGTCCACCCGCTAGGTGLGACCCCAATGCACCC 1593957
Query 425 GACCAACAGTGGGATAGCGTGCCG 448
||||H

LLLLELELELELITLT]
sbjct 1503058 AACAGTGGGATAGCGTGCCG 1503081
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C. Hasil BLAST Sampel R3

X Download GenBank Graphics

Mycobacterium tuberculosis H37Rv, complete genome
Sequence ID: CP003248.2 Length: 4411709 Mumber of Matches: 1

Range 1: 1592540 to 1593981 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
204 bits(435) 0.0 440/442(99%) 2/442(0%) Plus/Plus
Query 11 GCT-CGGET-CTTGTCGTGETCGETGCGGTGTTCGATGTGGCGGTGCTAAACGCCGETGE 68

LLL UL DL L R LT
Sbjct 1593548 GCTCCGGGTCCTTGTCGTGGTCGGTGCGGTGTTCGATGTGGCGGTGCTAAACGCCGGTGC 1593599

Query 69 TAGTGCCGACGGLCCGATCCAGCTGAAGAGCCGATTGGGECGATGTTTGCC TGGACG 123
o thitiininiitimmoni it e
Query 129 GAGTGGEEAGCTGGTTCAGCCCGCTEETGATCAAC CAATGGEACCGACTTT 188
e ot e,
Query 189 CGCTGGAATCTCACCGATGACCGGCAGGTCGAGAGCGTGECCTTCCCCGEGGAATGLG 248
N it T e
Query 249 TETGGGECGCGCCTGCAGCCCTGTGTGAACTGGATCAGC CAG Jes
ey ittt i
Query 389 TGGACTGTCCAGCCCGACGGCCTGATCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTCT 268
It
Query 369 GOCGETCCGGATCCTGEGACCTGGATEGTCCACCCGCTGGTGLGACCCCAATGCACT 423
e i ittt e
Query 429 CCAACAGTEGOGATAGCGTECCG 458

cosce 1592900 LLAMMSHMUHULILLL ssosses

D. Hasil BLAST Sampel R4
X Download + GenBank Graphics

Mycobacterium tuberculosis H37Rv, complete genome
Sequence ID: CP003248.2 Length: 4411709 Number of Matches: 1

Range 1: 1593545 to 1593981 GenBank Graphics

Score Expect Identities Gaps Strand
800 bits(433) 0.0 436/437(99%) 1/437(0%) Plus/Plus
Query 14 GGGET-CTTATCATEETCEETGCGATATTCGATGTGGCGRTECTAAACGCCGGTGLGGCTA 72

CCLL LLLELELELE L L L L L E LT TLELLLL] ]
Sbjct 1503545 GGGTCCTTGTCGTGGTCGGTECEGTGTTCGATETGGCEETGCTAMACGLCGETECGGCTA 1503604

Query 73 TGCCGACGGCCCGGTCCAGCTGARGAGCCGATTGEGCGATGTTTGCCTGEACGCCCCGA 132

Sbjct 1593685 GTGCCEACGGCCCGETCCAGCTGAAGAGCCGATTGEGCGATGTTTGCCTGEACGCCCCGA 1593664
Query 133 GTGGEGAGCTGGTTCAGCCCGCTGATGATCAACCCCTGCAATGOGACCGACTTTCAGCGCT 192

Sbjct 1593665 GTGGGAGCTGGTTCAGCCCGLTGATGATCAACCCCTGLAATGGGACCGACTTTCAGCGCT 1593724
Query 193 GGAATCTCACCGATGACCGGCAGGTCGAGAGCGTGGCCTTCCCCGGOGAATGCGTGAATA 252

Sbjct 1593725 GGAATCTCACCGATGACCGGCAGGTCGAGAGCGTGGCCTTCCCCGLGEAATGCGTGAATA 1593784

e T T T
Sbjct 1593785 GALATGCTTTGTGLECGCGCCTGCAGCCCTETGTGAACTGEATCAGCCAGCACTGGA 1593844
Query 313 CTGTCCAGCCCGACGGCCTGETCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTCTCGGCG 372

CCLCEEELEL L ELEL L L Er e e L LR LT L]
sbjct 1503845 CTGTCCAGCCCGACGGCCTGETCAAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTCTCGGEG 1503004

R
Sbjct 1593885 GTCCGGATCCTGGGACCTGGGTGTCCACCCGCTRGTGCGACCCCAATGCACCCGACCAAC 1593964
Query 433 AGTGGGATAGCGTGCCG 449

[LLLILILELLLLLE] ]
Sbjct 1503965 AGTGGGATAGCGTGCCG 1593981
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E. Hasil BLAST Sampel R5

& Download v

GenBank Graphics

Mycobacterium tuberculosis H37Rv Siena, complete genome
Sequence ID: CP007027.1 Length: 4410911 Number of Matches: 1

Range 1: 1593548 to 1593980 GenBank Graphics

Scare

800 bits(433)

Expect Identities Gaps Strand
0.0 433/433(100%) 0/433(0%) Plus/Plus

Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Sbjct
Query
Sbjct

17
1523548
77
1523688
137
1523668
197
15923728
257
1523788
317
1523848
377
1523088
437
1593968

CCTTGTCGTGETCGGTGCGGTGTTCGATGTGGECEGTGCTAAACGCCGGTGCGECTAGTGL

CLLLLE LD L L L L]
CCTTGTCGTGETCGGTGCGGTAT TCAATGTEGCAGTGC TAAACGCCGETGCGACTAGTGE

GACGGCCCEATCCAGCTGAAGAGCCGATTGEGLGATGTTTGCCTGRACGCCCCGAGTGE

CGACGGCCCOATCCAGCTGARGAGCCGATTGRGLGATGTTTGCCTGRACGCCCCGAGTGE
GAGCTGGETTCAGCCCGCTGGTEATCAACCCCTGLAATGGEACCGACTTTCAGCGL TGGAA

GAGCTGGETTCAGCCCGCTGGTEATCAACCCCTGLAATGEEACCGACTTTCAGLGLTGGAA
TCTCACCGATGACCGGLAGGTCGAGAGCGTGLRCCTTCCCCGGGLAATGUGTGAATATCGG

CACCGATGACCGGCAGGTCGAGAGCGTGRCCTTCCCCGLELAATGUGTGAATATC
AAATGCTTTGTGGECGCGCCTGCAGCCCTGTGTGAACTGGAT CAGCCAGCACTGRACTGT

AAATGCTTTGTGGECGCGCCTGCAGCCCTGTGTEAACTGEAT CAGCCAGCACTGRACTGT
CCAGCCCGACGECCTGOTCARAGAGTGATCTTGATGCCTGCCTCACGGTTCTCGGLGGTCC

CAGCCCGACGGUCTGETCAAGAGTGATCTTEATGCCTGCCTCACGETTCTCGGCGGTC
GATCCTGGEACCTGGETGTCCACCCGCTGETGLGACCCCAATGCACCCGACCAACAGT

GGATCCTGGREACCTGGETETCCACCCGCTGETGLGACCCCAATGCACCOGACCAACAGTG
GGATAGCGTGCCG 449

GGATAGCGTGCCG 15929388

76
1593687
136
1593667
196
1593727
256
1593787
316
1593847
376
1593987
436
1593967

65



Lampiran 6. Dokumentasi Penelitian

A. Tahapan Dekontaminasi Sputum
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C. Tahapan Ekstraksi DNA

a
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