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Lampiran 1. Hasil elektroforesis

Gen SHV-12 sampel AG 1- AG17

T2 ep

Hasll PCR Primear SHY ( 865 bp )

Gen SHV-12 sampel AG 18- AG 34
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Gen SHV-12 sampel AG 35- AG 47

Hasill PCR Primer SHV ( 865 bp )

Gen CTX M-3 sampel AG 1- AG 17

190 oy

Hasil PCR Primer CTX-M-3 { 730 bp |
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Gen CTX M-3 sampel AG 18- AG 34

Gen CTX M-3 sampel AG 35- AG 47

Hasil PCR Prmer CTXM-3 (780 bp )
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Lampiran 2. Dokumentasi penelitian

Koloni bakteri Enterobacter cloacae pada media MacConkey agar

Proses running elektroforesis

Isolat bakteri E. cloacae pada TSI agar (Acid/acid) dan SIM agar
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Isolat bakteri E. cloacae pada TSI (Alkali/acid) dan SIM agar
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Lampiran 3. Hasil identifikasi E. cloacae secara fenotip dan genotip

No | Kode | Vitek2® Resistansi | Gen Gen Kesimpulan
Sampe antibiotik hasil
| E. SHV- | CTX
12 M-3
cloacae
1. | AG 01 | teridentifika | ampicilin, negati | negati | teridentifika
Si piperacilin | f f Si E.
tazobactam cloacae,
, negatif gen
ceftazidime SHV-12 dan
: CTX M-3
ceftriaxone,
ampicillin
sulbactam,
ertapenem
2. | AG 02 | teridentifika | ampicilin, negati | negati | teridentifika
si amoxicillin | f f Si E.
clavulanat, cloacae,
ceftazidime negatif gen
, SHV-12 dan
ceftriaxone, CTX M-3
ciprofloxaci
n
3. | AG 03 | teridentifika | cefotaxime | positif | positif | teridentifika
si Si E.
cloacae,
positif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
4. | AG 04 | teridentifika | cefotaxime, | negati | negati | teridentifika
si ceftazidime | f f Si E.
, cloacae,
ceftriaxone negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
5. | AG 05 | teridentifika | ampicilin, negati | positif | teridentifika
Si amoxicillin | f Si E.
clavulanat, cloacae,
cefoxitin positif gen
CTX M-3
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6. | AG 06 | teridentifika | Tidak negati | negati | teridentifika
Si terdapat f f Si E.
resistansi cloacae,
terhadap negatif gen
antibiotik SHV-12 dan
CTX M-3
7. | AG 07 | teridentifika | ampicilin negati | negati | teridentifika
Si f f Si E.
cloacae,
negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
8. | AG 08 | teridentifika | tidak negati | negati | teridentifika
Si terdapat f f Si E.
resistansi cloacae,
terhadap negatif gen
antibiotik SHV-12 dan
CTX M-3
9. | AG 09 | teridentifika | ampicilin, negati | negati | teridentifika
Si ampicilin f f Si E.
sulbactam, cloacae,
cefazolin negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
10 | AG 10 | teridentifika | ampicilin negati | negati | teridentifika
Si f f Si E.
cloacae,
negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
11 | AG 11 | teridentifika | ampicilin negati | negati | teridentifika
Si f f si E.
cloacae,
negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
12 | AG 12 | teridentifika | ceftazidime | negati | positif | teridentifika
Si , f si E.
ceftriaxone cloacae,
positif gen
CTX M-3
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13 | AG 13 | teridentifika | amoxicillin | negati | negati | teridentifika
Si clavulanat, |f f Si E.
levofloxacin cloacae,
negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
14 | AG 14 | teridentifika | cefotaxime, | negati | negati | teridentifika
Si ceftriaxone, | f f Si E.
gentamycin cloacae,
negatif gen
SHV-12 dan
CTX M-3
15 | AG 15 | teridentifika | ampicilin, positif | positif | teridentifika
Si amoxicillin Si E.
clavulanate cloacae,
, piperacilin positif gen
tazobactam SHV-12 dan
: CTX M-3
ceftazidime
ceftriaxone,
No | Kod | Vitek 2 ® Resistansi Gen Gen | Kesimpulan hasil
e antibiotik
Sa E. SHV-12 CTX
lmpe cloacae M-3
16 | AG | teridentifikasi |tidak terdapat | negatif neg | teridentifikasi E.
16 resistansi atif | cloacae, negatif
terhadap gen SHV-12 dan
antibiotik CTX M-3
17 | AG | teridentifikasi | ampicilin, positif neg | teridentifikasi E.
17 cefoperazone atif | cloacae, positif gen
sulbactam, SHV-12
meropenem
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18 | AG | teridentifikasi | ampicilin, positif neg | teridentifikasi E.
18 amoxicillin atif | cloacae, positif gen
clavulanate SHV-12
19 | AG | teridentifikasi | ceftriaxone positif posi | teridentifikasi E.
19 tif cloacae, positif gen
SHV-12 dan CTX
M-3
20 | AG | teridentifikasi |tidak terdapat | negatif neg | teridentifikasi E.
20 resistansi atif | cloacae, negatif
terhadap gen SHV-12 dan
antibiotik CTX M-3
21 | AG | teridentifikasi | cefotaxime, negatif posi | teridentifikasi E.
21 ceftriaxone, tif cloacae, positif gen
tobramycin CTX M-3
22 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif posi | teridentifikasi E.
23 ceftazidime, tif cloacae, positif gen
ceftriaxone, CTX M-3
ampicilin
sulbactam,
cefazolin,
cefepime,
aztreonam
23 | AG | teridentifikasi | ampicilin, Negatif neg | teridentifikasi E.
24 ampicilin atif | cloacae, negatif
sulbactam, gen SHV-12 dan
cefazolin CTX M-3
24 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif posi | teridentifikasi E.
25 ceftazidime, tif cloacae, positif gen
ceftriaxone, CTX M-3
ampicilin
sulbactam,
cefazolin,
cefepime,
aztreonam
25 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif posi | teridentifikasi E.
26 ceftazidime, tif cloacae, positif gen
ceftriaxone, CTX M-3
ampicilin
sulbactam,
cefazolin,
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cefepime,
aztreonam
26 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif neg | teridentifikasi E.
27 piperacilin atif | cloacae, negatif
sulbactam, gen SHV-12 dan
ceftazidime, CTX M-3
ceftriaxone,
ampicilin
sulbactam,
cefazolin,
Aztreonam,
ertapenem,
27 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif neg | teridentifikasi E.
28 amoxicillin atif | cloacae, negatif
clavulanate gen SHV-12 dan
CTX M-3
28 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif neg | teridentifikasi E.
29 amoxicillin atif | cloacae, negatif
clavulanate, gen SHV-12 dan
ampicilin CTX M-3
sulbactam,
cefazolin
29 | AG | teridentifikasi | ampicilin, negatif neg | teridentifikasi E.
30 ampicilin atif | cloacae, negatif
sulbactam, gen SHV-12dan
cefazolin CTX M-3
No | Kod | Vitek 2 ® | Resistansi antibiotik Ge | Gen | Kesimpulan hasil
e n
sam | = A
pel cloacae V-
12
30. | AG | teridentifi | ampicilin, piperacilin neg | posit | teridentifikasi E.
31 kasi tazobactam, ceftazidime, | atif |if cloacae, positif gen

ceftriaxone, gentamycin,
ampicilin sulbactam,

cefazolin, cefepime,
aztreonam

CTX M-3
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31. | AG | teridentifi | ampicilin, ceftazidime, | neg | posit | teridentifikasi E.
32 | kasi ceftriaxone, ampicilin | atif | if cloacae, positif gen
sulbactam, cefazolin, CTX M-3
aztreonam
32. | AG | teridentifi | ampicilin, amoxicillin | neg | nega | teridentifikasi E.
33 | kasi clavulanate, piperacilin | atif | tif cloacae, negatif
tazobactam, cefoxitin, gen SHV-12 dan
cefotaxime, ceftazidime, CTX M-3
ceftriaxone
33. | AG | teridentifi | ampicilin, amoxicillin | neg | nega | teridentifikasi E.
34 | kasi clavulanate, ceftriaxone, | atif | tif cloacae, negatif
gentamycin, ampicilin gen SHV-12 dan
sulbactam, cefazolin, CTX M-3
aztreonam
34. | AG | teridentifi | cefotaxime, ceftriaxone, | neg | nega | teridentifikasi  E.
35 | kasi imipenem, meropenem atif | tif cloacae, negatif
gen SHV-12 dan
CTX M-3
35. | AG | teridentifi | ampicilin, ceftriaxone, | neg | posit | teridentifikasi E.
kasi gentamycin, ampicilin | atif | if cloacae, positif gen
sulbactam, cefazolin, CTX M-3
aztreonam, trimethoprim
sulfamethoxazole
36. | AG | teridentifi | ampicilin, ampicilin | neg | nega | teridentifikasi E.
37 | kasi sulbactam, cefazolin, | atif | tif cloacae, negatif
ciprofloxacin, gen SHV-12 dan
nitrofurantoin CTX M-3
37. | AG | teridentifi | ampicilin, ampicilin | neg | nega | teridentifikasi E.
38 | kasi sulbactam atif | tif cloacae, negatif
gen  SHV-12dan
CTX M-3
38. | AG | teridentifi | tidak terdapat resistansi | neg | posit | teridentifikasi  E.
39 kasi terhadap antibiotik atif | if cloacae, positif gen
CTX M-3
39. | AG | teridentifi | ampicilin, ampicilin | neg | posit | teridentifikasi E.
40 | kasi sulbactam, piperacilin | atif | if cloacae, positif gen

tazobactam, ceftazidime,
ceftriaxone, ertapenem

CTX M-3
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40. | AG | teridentifi | tidak terdapat resistansi | posi | nega | teridentifikasi E.
41 kasi terhadap antibiotik tif tif cloacae, positif gen
SHV-12
41. | AG | teridentifi | tidak terdapat resistansi | neg | nega | teridentifikasi E.
42 kasi terhadap antibiotik atif | tif cloacae, negatif
gen SHV-12 dan
CTX M-3
42. | AG | teridentifi | ampicilin, ampicilin | neg | posit | teridentifikasi E.
43 | kasi sulbactam atif | if cloacae, positif gen
CTX M-3
43. | AG | teridentifi | ampicilin, ampicilin | posi | posit | teridentifikasi E.
44 | kasi sulbactam tif if cloacae, positif gen
SHV-12 dan CTX
M-3
44. | AG | teridentifi | ampicilin, ampicilin | posi | posit | teridentifikasi E.
45 | kasi sulbactam, cefazolin tif if cloacae, positif gen

SHV-12 dan CTX
M-3
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Lampiran 4. Hasil identifikasi E. cloacae pada MacConkey agar, TSI
agar, dan SIM agar

No. | Kode Gambaran koloni pada | Triple  Sugar | Sulfur  Indol
Label MacConkey agar Iron (TSI) agar | Motilitas (SIM)
agar
1. |AGO01 |koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
2. |AGO02 |koloni besar, pink, |slant= acid sulfur= negatif
mukoid, batas tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
3. |AGO03 |koloni besar, pink, | slant=alkali sulfur= negatif
mukoid . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
4. |AG04 |koloni kecil, pink, | slant= acid sulfur= negatif
mukoid, batas tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
5. | AGO05 |koloni besar, pink, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid, batas tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
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6. | AGO06 |koloni kecil, pink, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid . .
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
7. AG 07 | koloni besar, pink, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid, batas tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
8. |AGO08 |koloni besar, pink, |slant= alkali sulfur= negatif
mukoid, batas tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
9. |AG09 |koloni pink, mukoid, |slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas , ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
10. | AG 10 | koloni  kecil, pink, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid _ _ .
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
11. | AG 11 |koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
positif
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H2S= negatif

12. | AG 12 | koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
13. | AG 13 | koloni besar, pink, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid, batas tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
14. | AG 14 | koloni besar, pink, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
15. | AG 15 | koloni kecil, bening, | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid _ _ _
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
16. | AG 16 |koloni pink, besar, | slant=alkali sulfur= negatif
mukoid, batas tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
17. | AG 17 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
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gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
18. | AG 18 | koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
19. | AG19 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
20. | AG 20 | koloni  pink, besar | slant= alkali sulfur= negatif
mukoid, batas tegas . _ _
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
21. | AG21 |koloni pink, mukoid, | slant= alkali gulfur= negatif
batas tegas . _ _
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
22. | AG 23 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
besar _ ) _
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
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23. | AG 24 | koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) ]
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
24. | AG 25 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
25. | AG 26 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
26. | AG 27 | koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas , ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
27. | AG 28 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
28. | AG 29 | koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
positif
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H2S= negatif

29. | AG 30 | koloni pink, mukoid, | slant= acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
30. | AG31 |koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
31. | AG 32 |koloni mukoid, kecil, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
32. | AG 33 |koloni mukoid, pink, | slant=acid sulfur= negatif
koloni besar _ . .
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
33. | AG 34 | koloni pink, mukoid, | slant=acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
34. | AG 35 |koloni pink, mukoid, | slant=acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
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gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
35. | AG 36 |koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
36. | AG 37 |koloni pink, mukoid, | slant=acid sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
37. | AG 38 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas . ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
38. | AG39 |koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
koloni besar, batas . ) )
tidak tegas butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
39. | AG 40 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
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40. | AG41 |koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
batas tidak tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
41. | AG 42 | koloni mukoid, bening, | slant= alkali sulfur= negatif
kecil
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
42. | AG 43 | koloni mukoid, kecil slant= alkali sulfur= negatif
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
43. | AG 44 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
besar . . .
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
. positif
H2S= negatif
44. | AG 45 | koloni pink, mukoid, | slant= alkali sulfur= negatif
besar, batas tegas _ ) )
butt=acid indol= negatif
gas= positif motilitas=
_ positif
H2S= negatif
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Lampiran 5. Hasil sequensing gen CTX M-3 dan gen SHV-12
5.1 sequensing gen CTX M-3

Model 3730 File: 1st_BASE_4189204_40_CTX_CTX.ab1

10

Signal G:872 A:1496 T:1143 C:1440 Page 1 0f 2
BIO A KB.bep BIF KB_3730_POP7_BDTv3.mob 5/13/2021
6258000-04 6258002188 FRES0DCTXELHB005-00 22 no MTXF field Spacing: 15 466365814209
TRACE Lane 31 Points 1881 to 18189
BioEdit version 7.2.5 (12/11/2013)
G INC CACGGCGGACGTACAGCA \{\CTTGCCGL\TT-\G-\GCGGC \GT(GGG AGGC -\G\(TGGGTSTGG( ATTGATTAACACAGCAGATAATTCGCAAATACTTTATCGTGCTGATGA
30

gt M o W ot A

Vv [ f‘
GCGCTTTGCCGATCTGCAGCACCAGTAAAGTGATGGCCGCGECCGCCOTOCTGAAGAAAAGT GAAAGCGAACCGAATCTGTTAAATCAGCGAGTTCAGAT CAAAAAATCTGACCTTGCT
120 130 140 150 160 170 180 1% 200 2

\VV
TAACTATAATCCGATTGCGGAAAAGCACGTCAATCGCGACGATCTCACTGGCTGAGCTTAGCGCGGCCGCGCTACAGTACAGCGATAACGTGGCGATGAATAAGCTGATTGCT CACGT
240 250 260 270 280 200 300 30 20

o oA oo ot Voot

A W\u" \ W‘“ \MM'"NW'FN I\Mﬂ/\/\ﬁ‘ (Y “f\hM[VY\I\{W ﬂWﬁ ‘"‘“ ﬂM H[‘xv' U y‘[‘d‘ 1’\(“"1’&%““

TGGCGGCCCGOCTAGCGTCACCGCOTTCGCCCGACAGCTGGCAGACGAAACGTTCCGTCTCGACCGTACCGAGCCGACGTTAAACACCGCCATTCCGGGCGATCCGCGTGATACCACTT]
360 3% 380 390

A
A A A AR AR A A A AT T A ARA A A Ml At M | in Y
Ny Mx‘l\'\i]\/\’\“x\! e
CACCTCGGGCAATGGCGCAAACTCTGCGGAATCTGACGCTGGCTAAAGCATTGGGCGACAGCCAACGGGCGCAGCTGGTGACATCGATGAAAGGCAATACCACCGGTGCAGCGAGCAT
480 490 500 830 5§70

s10 20 540 §50 560

MM MMM M

Model 3730 File: 1st_BASE_4189204_40_CTX_CTX.ab1 Signal G:872 A:1496 T:1143 C:1440

Page 2 0f 2
KB bep BIF KB_3730_POP7_BDTv3.mob 5/13/2021
BIO
6258000-04 6258002488 ERES0D TXELR005-00 22 no 'MTXF field Spacing: 15.466365814209
TRACE
R i Lane 31 Points 1881 to 18189

TCAGGCTGG. A(TG((T(-( TTCC IGGGYTGTGGGGGH«\A\-\A((GG( AGCCCTCELTATCECACCACCA \(G«\TAT(G(CGTG«\T(TGG((A\-\X\G«\T(GYG(G( CGCTGATTCTGGTC
590 610

ottt

LY

ACTTACTTCACCCAGCCTCAACCTAAGCAGMAAAGCCCGTAAA
710 P20 730 740 750

[
‘I

)\
l
Y Mr

AV
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gen CTX M-3

Sequences producing significant alignments:
Select for | i i
‘downloading; o Scientific {MaxTotalQuery E | Per. | Acc. .
i or viewing Description Name ScoreScoreCovervalue Ident ;| Len Hrcession
{___reports
r
{ Select  Enterobacter cloacae strain EcIC2185 plasmid Enterobacter; o ”
seq PECIC2185CTXMIS, complete sequence Fodcas [ oA P 00 - 99.30% B0aJ1) MEA66A0 T
MK736669.1
r ] i i _
Select ‘Enteropactet cloacae strain CH8(2) plasmid CTX_ i ottt . ,
seq M family beta-lactamase (blaCTX-M) gene, ganm]zm‘wﬂ 1354 97% 0.0 99.73% 873 MK559056.1
MK559056.1 Sds e
-
Select i d
2 Enterobacter cloacae strain NH77 chromosome, Enterobacter. 3541354 07% D.0 99 .86% 5040532CP040827 1
q complete genome cloacae e
CP040827.1
Enterobacter cloacae strain ESP110 plasmid
- Sel insertion sequence ISEcpl tr: 0sase
elect  {inpA) gene, complete ¢ds; and class A extended- Enterobacter; i n
seq : betal CTX-M-15 (laCTX-M) cloacae 3541354 97% 0.0 99.73% 2050 MG844171.1
MG844171.1 4nd tryptophan synthase subunit beta-like protein
................... genes, complete cds
-
Select  Enterobacter cloacae strain ZZEN540 CTX-M-15 Enterobacter. o .
seq Dt i se gene_complete gg o 35471354 97% 0.0 99.73% 876 KY346922.1
KY346922.1
Select  Enterobacter cloacae strain ZZEN513 CTX-M-15 Enterobacter;
seq bl se gene_complete gg  RaraE 35411354 97% 0.0 99.73% 876 ?{Y346921.1
KY346921.1 i i
Sequences producing significant alignments:
Select for | i
‘downloading; S Scientific {MaxTotalQuery E | Per. | Acc. .
or viewing Description Name ScoreScoreCovervalue Ident /! Len Heousion
reports
-
Select  Enterobacter cloacae strain ZZEN521 CTX-M-3  Enterobacter . .
seq g se gene. complete g  lodtae 34911349 97% 0.0 99.50% 876 KY346034.1
KY346934.1
-
Select  Enterobacter cloacae strain T5282 plasmid Enterobacter; i i
seq pT5282-CTXM. complete sequence cloacae AAMISAS S, 10 Dikinoesplalls, jRECGEIONE
MF062700.1
-
Select i i 2
L Enterobacter cloacae strain CY01 plasmid pCY- Enterobacter 3401340 07% 0.0 09.73% 116700 KX015668.1
eq CTX. complete sequence cloacae e
015668.1
I~ Sel Enterobacter cloacae plasmid pWP5-S18-CRE-
elect = = Enterobacter’
02 2 DNA, complete genome. strain: WP5-S18- —— — 1134971349 97% 0.0 09.59% 92491 AP022128.1
seq cloacae e
022128.1 CRE-02 o
- Sel Enterobacter cloacae strain S-595 plasmid
elect  ‘insertion sequence ISEcpl. partial sequence; and Enterobacter, % _—
seq T se CTXML3 (blaCTXM-3) and e 34071349 07% 0.0 99.59% 1498 HQ214050.1
HQ214050.1 hypothetical protein genes, complete ods,
Enterobacter cloacae strain S-361 plasmid
- = - =
Select  AncFoL/M insertion sequence ISEcpl transposase o o0 oo y o
seq ene. complete and beta-lactamase W—Bw 1349 97% 0.0 99.59% 3022 HQ214046.1
HQ214046.1 CTX-M-3 (blaCTX-M-3) and hypothetical protein
genes, complete ods,
[ Sel Enterobacter cloacae plasmid pEC002 beta-
elect Enterobacter, 5 %
seq lactamase CTX-M-22 (blaCTX-M-22) gene  Toacae 134911349 7% 0.0 99.59% 876 AY954529.1
AY054520.1 complete cd i
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5.2 sequensing gen SHV-12

Model 3730 Fie: 15t BASE_4189202_43_SHV_SHV-F.ab1 Signal G:208 A:172 T:142 C:18 Page 10f2
BIO A K8.bep BIF KB_3730_POP7_BDTva.mob 511712021
TRACE £258000-04 6253002168 AIZHMBHNEIHHITE-00 22 no MTXF field Spacing: 16.2010822286143
A X Lane 11 Points 2025 to 18381
'S (121112043)
(CGGTGGTGGGT AN GOATCIIGOAGOLGOT TG AGENGT TAAMCATAGUG AMAAGECAGE TGO GGGECGUGTIAGGOATGATAGAMTGGAT OTLGOOAGUGLOCGOAMIGO TG AL LG
1L » » o B0 o i - “ 1w ne

CCTEGCGEGECOGATGAACGETTICCCATGAT GAGEACC T I TAMGIAGT GO TCTGEGGEGOAG TGO TGEEGEGGGTGGATGO CLGTEACGAACAGE TCGAGCGAAAGAT COAC TATY
120 13 14 150 10 1™ 181 19 wm 20 20

GEOAGCAGGATCTGGTGGACTACTCGO GG TOAGEGAAMAAACACCTTECCGALGGEATGACGGTCGGEGAAC TETGOGOCGOCGOCAT TACCATGAGCGATAACAGEGOUGECAAT(
40 250 20 pal) n b kY 3 k] 30 30 i

GETGOTGEGOCACCGTCGGEGGOCCCGEAGGAT TEALTGECTTITIGEGEOAG AT CGGEGACMEGT CACCCGECTICACCGU TGO GAAMCGOGAACTGAATGAGGEGETTOOC GLOGAL
30 En) 30 E aw n 420 in 0 450 am B

GEOCGEGACACCACTACCOLGGECAGEATGL CCGCGACCOTOH CGOAAGETGUTGACCAGCCAGCGT CTGAGCGUCCGTTEGEAMGGOAGCTGETEOAGTGGATGLTOG ACGAT (GG
80 o 0 slo 0 30 240 55 60 = B

Model 3730 Fie: 1st_BASE_4180202_43_SHV_SHV-Fabt Signal G:208 A:172 T:142 C:188 Page 20f2
BIO A KB.bcp BIF KB_3730_POP7_BDTva.mob 51712021
8258000-04 6253002184 21Z0D BHVEZHOF-00 ?? no ‘MTXF field Spacing: 16.2010822286143
TRACE
BloEgtysre 722 (12012013 Lane 11 Points 2025 to 18381
GG GACEG T GA T GO TG TGO TGO GIGGGOTGGT T TA T GEOGAT AAGAL L GLAGE TAGOAAGIGGGLG TR GG OGLGAT TG TOGE TGO TTGG O CCGAA T AN ALY
=90 o a0 620 [+ ] 64 650 i 0 80 i o

GEAGAGCGOATTGTGGTGATTTATCTGOGLGGATALGECGGE CEAGEATGLECOAGEGAAATEAGEAAATEGECGEEATCGGUGCGGEGETGAT COEAGCACTGGUAACGET AN CCA
T m T R =0 w0 0 el R #n s
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gen SHV-12

Sequences producing significant alisnments:

Select for
‘downloading . Scientific ;Max/TotalQuery E | Per. ;| Acc.

or viewing Description Name ScoreScoreCovervalue Ident! Len Accession
reports
r
: Select  Enterobacter cloacae strain R1702 plasmid pIMP26, Enterobacter

complete scauence loacac 1450 11450 97% 0.0 D9.50%320420 MH399264.1
complete sequence Cloacae

seq
MH399264.1

r Select  Lnterobacter cloacae strain KMB37 extended

keq ectrum beta-lactamase SHV-12 (WlaSHY) sene 5’;?;;’:“‘“1450 1450 97% 00 0037%861  MH460797.1
M:_[_—Iq.ﬁﬂ?g? 1 ®1aSHV-12 allele, complete —

™ eetect nterobacter cloacae strain KSR2 extended e

. nterobacter;, o o

seq ectrum beta-lactamase SHV-12 (blaSHV) sene loacac 1450 1450 97% 0.0 2937%861 MH460793.1

M{450?93.1 blaSHV-12 allele, complete gds

r
; Select  Enterobacter cloacae strain hhy03 plasmid pNDM- Enterobacter
seq BJ03. complete sequence cloacae
MF415608.1 —

_|- Select  Enterobacter cloacae strain ZUECL4 extended- Enterabacter

seq cctrum beta-lactamase SHV-12 (blaSHV-12) [ = D5C01450 1450 7% D0 9937%861  MF402006.1
AMF402006 1_gene, complete loacae

r Select nterobacter cloacae strain BVT29 extended E
; nterobacter,,
ectrum beta lactamase (S ene, SHV-12 1450 1450 97% 0.0 D937%861 MG653177.1

M66531?7 1 allele, complete cds cloacae

i|_ Select nterobacter cloacae strain BVT22 extended Enterabacter

i oo acemase S cne, SHV-12 cloacae 1001450 97% DO D937%861  MG653176.1
MG653176.1 Allele, complete cds

1450 1450 97% 0.0 99.50%60125 MF415608.1

: Select for | 3

Edownloadmg' Descripti Scientific Max TotalQuery E ! Per. /| Acc. A >

| or viewing e Name ScoreScoreCovervalue Ident/ Len | “°®5%'°%
i reports

T
Select  ‘Enterobacter cloacae strain N1863 plasmid pN1863-Enterobacter,

1450 1450 97% 0.0 209.50%349834 MF344583.1

g

5€q HI2. complete sequence cloacae
MF 344583.1
ir

Select  Enterobacter cloacae strain T5282 plasmid pT5282- Enterobacter

P

11450 11450 97% 0.0 09.37%282423 KY270852.1

seq mphA, complete sequence cloacae
§Y270852.1
i
| Select i i
i Enterobacter cloacae strain 13E169 plasmid i :
b Eﬁ';f;g;“iﬁa;’;ﬁ 111;115;69 lasmid ﬁﬁf’c;’:m“ 450 1450 97% 0.0 9937%S53771 KY296103.1
KY296103 1
™ Gelect Enterobacter cloacae CRE727 pNDM-HF727
¢lec Enterobacter; % = =

seq blaSHY gene for class A extended-spectrum beta- W’MSO 1450 97% 0.0 99.37%1061 NG 050590.1
NG (050590 1factamase SHV-12, camplete CDS

Select i i

Lnterovacter cloacae strain VIRSN1 /020 plasmid 2

i E;;‘f,nb“[;";l%h:;;f j‘:::":ereii”m lasmid 5‘;?;’:“‘“1450 2804 97% 0.0 99.50%311662 KP975077.1
KP975077.1

Select  Enterobacter cloacae strain CRE727 plasmid Enterobacter; . ok
seq97640' , NDM-HF727, complete sequence T 1450 11450 7% 0.0 2937%54035 KF976405.1

5.

=

Select  Enterobacter cloacae STN0717-73 plasmid Enterobacter

nterobacter ¢ . .

seq STNO717-73-1 DNA. complete sequence m“"HSO 1450 97% 0.0 99.37%266476 '‘AP022520.1
AP022520.1
&

Select i E
b e PV beta: ERerolaciefieso 1450 97% DO H937%860  IN03TBAO1
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RSUH dan RSWS Makassar
No Versi Protokol 1 Tanggal Versi | 2 Maret 2021
No Versi PSP Tanggal Versi
Tempat RS Universitas Hasanuddin dan RS Dr. Wahidin Sudirohusodo
Penelitian Makassar
Jenis Review x | Exempted Masa Berlaku  Frekuensi
8 Maret 2021 review
Expedited sampai lanjutan
8 Maret 2022
Fullboard Tanggal
Ketua Komisi Etik Nama Tanda tangan
Penelitian Prof.Dr.dr. Suryani As'ad, M.Sc.,Sp.GK (K)
Kesehatan FKUH l %
Sekretaris Komisi Nama Tangatangan o
K

Etik Penelitian  dr. Agussalim Bukhari, M.Med.,Ph.D.,Sp.G
Kesehatan FKUH 1) ‘

Kewajiban Peneliti Utama:

* Menyerahkan Amandemen Protokol untuk persetujuan sebelum di implementasikan

¢ Menyerahkan Laporan SAE ke Komisi Etik dalam 24 Jam dan dilengkapi dalam 7 hari dan Lapor SUSAR dalam 72
Jam setelah Peneliti Utama mvenerirna laporan

* Menyerahkan Laporan Kemajuan (progress report) setiap 6 bulan untuk penelitian resiko tinggi dan setiap
setahun untuk penelitian resiko rendah

* Menyei ahkan laporan akhir setelah Penelitian berakhir

* Melaporkan penyimpangan dari prokol yang disetujui (protocol deviation / violation)

* Mematuhi semua peraturan yang ditentukan 1"

115



