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Lampiran 1. Hasil Skoring pita DNA Menggunakan 15

Primer SSR Jagung

Ukuran Alel

1144
874

71,63

1951
118

11028

181,15
1455

1356

2245
1235

96

88,8

731

280
200

187,75

3496

221,17
200

Jumlah Alel

3

1

3

1

3
2
1

3

1

3
2

Letak Kromosom

102

107

208

303

306

403

507

Primer

bnig1007

bnigL025

bnig1258

brig1447

dupssrl7

umc2281

brig1118

No.

1

2

3

4

5

6

7
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Lanjutan Lampiran 1. Hasil Skoring pita DNA Menggunakan 15

Primer SSR Jagung

Ukuran Alel

235,63

121,14

110,28

2614
1437
112,0

109

79,09
73,27

200

137,25

126,25

113,09

151

102,57
98
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24
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2
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9.03

1003

Primer
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No

8
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Lampiran 2. Prosedur Kerja Penelitian

1. Proses kegiatan deteksi gen PR-1

Menimbang sampeldaun

) Pemindahanke tube ﬁi(_er merch h | Penambahan Buffer

o

Proses sentrifugasi Pemindahan RNA dengan tube filter

Proses pembuatan PCRmix

Proses PCR Proses elektroforesis Visualisasipita DNA
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2. Proses kegiatan untuk analisis keragaman genetik

Proses pencacahansampel

Hasil gerusan sampel daun jagung Penggerusansampeldaun jagung Penimbangansampeldaun jagung

Inkubasi daun jagung hasil gerusan Proses sentifugasi

‘V? / Vi . k‘

Proses pengeringan pellet DNA Sentrifugasi pellet DNA Gendolan pelet DNA



Uji Kualitas dan Kuantitas DNA

Visualisasi pita DNA

Pewarnaan gel

Proses elektroforesis vertikal
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