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Lampiran 1 List Sampel 

No EsxH ESAT-6 

1 MDR 333 X7227 

2 MDR 101 X7622 

3 MDR 349 X6995 

4 R017 SUS MDR 2115 

5 MDR 342 R PL 123 

6 R042 SUS MDR 148A 

7 MDR 313 MDR 054R 

8 MDR 274 PL152 

9 MDR 281 MDR 284 

10 X7227 MDR 004 X 

11 X7622 PL141 

12 MDR 2115 R042 

13 PL 123 MDR 332 

14 MDR 2119 MDR 335 

15 MDR 054 R R028 SUS 

16 PL 141 R007 R 

17 MDR 2116 MDR 173 M 

18 PL155 MDR 108 M 

19 X7254 MDR 278 M 

20 PL107 MDR 168 

21 PL156 MDR 287 R 

22 MDR 151 X MDR 375 

23 MDR 092 X MDR 301 R 

24 PL 089 MDR 141 M 

25 MDR 274 R MDR 151 X 

26 MDR 301 R MDR 374 R 

27 X 6975 MDR 175 R 

28 MDR 164 M MDR 162 R 

29 MDR 117 M MDR 2116 

30 X 6897 X7141 

31 PL 114 PL 114 

32 MDR 334 PL 089 

33 X 7141 PL155 

34 MDR 336 X 7254 

35 MDR 175 R PL 107 
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36 MDR 139 M X 7300 

37 MDR 162 R PL 156 

38 MDR 2260 MDR041 

39 PL 133 MDR058 

40 R012 SUS MDR 334 R 
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