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Lampiran 2. Senyawa Kandungan Caulerpa sp.  
 
2.1 Golongan Alkaloid 

Tabel 9. Struktur 2 dimensi senyawa kandungan Caulerpa sp. golongan 
alkaloid 

Senyawa 1 

 
Paul dan Fenical, 1987 

Senyawa 2 

 
Faulkner, 1995 

Senyawa 3 

 
Faulkner, 1995 

Senyawa 4 

 
Faulkner, 1995 

Senyawa 5 

 
Faulkner, 1995 

Senyawa 6 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 7 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 8 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 9 

 
Faulkner, 2000 

Senyawa 10 

 
Faulkner, 1995 

Senyawa 11 

 
Faulkner, 1995 

 

 
2.2 Golongan Fenolik 

Tabel 10. Struktur 2 dimensi senyawa kandungan Caulerpa sp. golongan 
fenolik 

Senyawa 12 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 13 

 
Tringali, 1997 

Senyawa 14  

 
Tringali, 1997 

Senyawa 15 

 
Tringali, 1997 

Senyawa 16 

 
Tringali, 1997 

Senyawa 17 

 
Faulkner, 1988 

Senyawa 18 

 
Tringali, 1997 

Senyawa 19 

 
Tringali, 1997 
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2.3 Golongan Terpenoid 

Tabel 11. Struktur 2 dimensi senyawa kandungan Caulerpa sp. golongan 
terpenoid 

Senyawa 20 

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 21 

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 22 

 
Norton dan Wells, 
1980 

Senyawa 23 

  
Yang et al., 2015 

Senyawa 24 

  
Yang et al., 2015 

Senyawa 25 

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 26  

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 27 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 28 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 29 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 30 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 31 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 32 

 
Yang et al., 2015 
 

Senyawa 33 

 
Guerriero et al., 1992 

Senyawa 34 

  
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 35 

  
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 36 

 Scheuer 
dan Higa, 1987 

Senyawa 37 

  
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 38 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 39 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 40 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 41 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 42 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 43 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 
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Lanjutan Tabel 11. Struktur 2 dimensi senyawa kandungan Caulerpa sp. 
golongan terpenoid 

Senyawa 44 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 45 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 46 

 
Guerriero et al., 1992 

Senyawa 47 

 
Guerriero et al., 1992 

Senyawa 48 

 
Guerriero et al., 1992 

Senyawa 49 

 
Guerriero et al., 1992 

Senyawa 50 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 51 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 52 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 53 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 54 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 55 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 56 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 57 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 58 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 59 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 60 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 61 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 62 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 63 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 64 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 
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Lanjutan Tabel 11. Struktur 2 dimensi senyawa kandungan Caulerpa sp. 
golongan terpenoid 

Senyawa 65 

 
Paul dan Fenical, 1987 

Senyawa 66  

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 67  

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 68  

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 69  

 
Faulkner, 1992 

Senyawa 70 

 
Anjaneyulu et al., 1991 

Senyawa 71 

 
Paul dan Fenical, 1987 

Senyawa 72 

 
Tringali, 1997 

Senyawa 73 

 
Blackman dan Wells, 
1978 
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2.4 Golongan Steroid  

Tabel 12. Struktur 2 dimensi senyawa kandungan Caulerpa sp. golongan 
steroid 

Senyawa 74 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 75 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 76 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 77 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 78 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 79 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 80 

  
Yang et al., 2015 

Senyawa 81 

 
Yang et al., 2015 

Senyawa 82 

  
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 83 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 84 

 
Scheuer dan Higa, 1987 

Senyawa 85 

 
Scheuer dan Higa, 
1987 

Senyawa 86 

 
Rochfort et al., 1996 

Senyawa 87 

 
Rochfort et al., 1996 

Senyawa 88 

 
Rochfort et al., 1996 

Senyawa 89 

 
Rochfort et al., 1996 

Senyawa 90 

 
Rochfort et al., 1996 

Senyawa 91 

 
Rochfort et al., 1996 
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Lampiran 3. Dokumentasi Penelitian 

             
 

 
 

                    
 

 

             
 
 
 

 
    
  

Gambar 52. Proses Penentuan dan 
Preparasi senyawa kandungan 
Caulerpa sp.  

Gambar 53. Proses 
Pengunduhan Enzim DPP-4, α-
glucosidase, dan PPAR- ץ 

Gambar 54. Preparasi Ligan dan 
Enzim Target 

 

Gambar 55. Proses Validasi 
Metode Molecular Docking 

 

Gambar 56. Proses Analisis 
Molecular Docking Senyawa 
Kandungan Caulerpa sp.  

 

Gambar 57. Visualisasi 
Menggunakan Discovery Studio 
Analysis 
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