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LAMPIRAN

Lampiran 1. Glossarium

Daftar Istilah

Istilah

Arti dan penjelasan

Anneling

Amplifikasi DNA

Delesi

Denaturasi DNA

Domestikasi

Elektroforesis

Fenotipe

Filogenetik

Galur
Gen
Genom

Genotipe

Homogen

Homologi

Insersi

Mutagen

Polimorfisme

Metode perlakukan panas pada material yang bertujuan
meningkatkan keuletan dan mengurangi kekerasan suatu
bahan.

Peningkatan jumlah Salinan dari satu bagian spesifik dari
DNA

Jenis mutase kromosom yang membuat bagian tertentu
dari kromosom hilang atau terhapus

Proses pemanasan DNA dengan penambahan senyawa
alkali kuat yang menyebabkan ikatan hydrogen pada DNA
labil dan terputus

Suatu budi daya yang dilakukan oleh manusia pada
tumbuhan atau hewan yang menyebabkan perubahan
genetk pada organisme tersebut

Metode pemisahan di mana molekul bermuatan bermigrasi
dalam kecepatan diferensial di medan listrik yang
diterapkan

Karakteristik yang dapat diamati/dilihat/diukur dari suatu
organisme

Salah satu cabang dari biologi yang berhubungan,
mempelajari dan menentukan hubungan evolusioner, atau
juga pola keturunan, kelompok organisme

Sekelompok individu sejenis yang memiliki sifat keturunan
tertentu yang seragam dan stabil

Unit pewarisan sifat bagi organisme hidup

Materi genetic dalam suatu organisme

Keadaan genetik dari suatu individua tau sekumpulan
individu populasi

Suatu benda atau zat yang memiliki komposisi, sifat, dan
susunan molekul yang seragam atau sama di seluruh
bagian atau volume

Konsep dalam biologi yang mengacu pada kesamaan
struktur, genetika, atau fungsi antara organisme yang
memiliki nenek moyang yang sama

Peristiwa penambahan satu basa nitrogen pada gen

Agen fisik atau kimia yang menyebabkan terjadinya mutasi
pada materi genetik

Ketika dua atau beberapa fenotipe yang berbeda ada



Sekuen
Sekuensing
Sentrifugasi

Supernatan
Teleostei

Transisi
Transversi
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dalama populasi suatu spesies

Urutan dari nukleotida yang dapat berhubungan dengan
fungsi biologis

Teknik untuk menentukan urutan basa nukleotida pada
DNA

Proses pemisahan campuran, terutama yang terdiri dari
padatan dan cairan dengan kepadatan berbeda

Cairan yang dapat diamati di atas endapan padat

Ikan yang memiliki rangka terdiri dari tulang, insang terletak
dalam rongga yang tertutup-insang

Pergantian basa nitrogen yang sejenis

Pergantian basa nitrogen yang tidak sejenis

Daftar singkatan

Lambang/ Arti dan penjelasan

Singkatan

DNA Deoxyribunucleic Acid

Col Cytochrome Oxidase Subunit |

Cyt.b Cytochrome b

CTAB Cetyl Trimethyl Ammonium Bromide
DTAB Dodecyl Trimethyl Ammonium Bromide
uL Mikro liter

rpm Revolusi per menit

Tris EDTA Tris ethylene diamine tetraacetic acid
PCR Polymerase Chain Reaction

BLAST Basic Local Alignment Search Tool
AT Adenin-Timin

GC Guanin-Sitosin

Lampiran 2. Hasil blasting Oryzias woworae sampel secara online pada laman web
NCBI menggunakan program BLAST

producing Download Select columns © Show | 100v | @

select al

€
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Gphic Summary  Algnments  Tasonomy

Download ~  Selectcolumns © Show | 100V = @

2 select all 100 sequences selected GenBank Graphics  Distance ee of results  MSA Viewer
S e e KR
Qeyzies wowotas isolate ocal markel cylochvome xidase subund | (COI| gene_actal ds_mitochondvial Onzisswoworss 1273 1273 9% 00 992% 836 MKISEIY
Qrvzias weworse mitochondrial gene for cytechiome gsidare subunit | Rartial cte Orvaian wove 1218 1218 9% 00 9970% 665 ABSS6H01
12 Oovzies wolast mitechondrial gane. e axidase subod | actel oy Onzsvolss 1195 196 9% 00 9910N 665 ABSS
Oryins 56, 2 ONL:2012 youchst LISNM 495316 cylochiome axidass scbunk | gsos. parialcds milechonddal  Onzieswsias 1190 1190 93% 00 9896% 665 JXNI9NG
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Lampiran 3. Hasil alignment sampel O. woworae dan sekuen gen Oryzias yang
terdeposit di Genbank menggunakan software MEGA X

Dots  Edit  Sesch  Algnment  Vieb  Sequencer  Display  Help
O EAnEre|rl «OXxbhx+Sar @338 |

DNA Sequances Translated Pretein Sequences.

S ORE74242.1 Dryzias nebuicsun hdonesis
& LE153108.1 Oryzis ngrimas Japan
7.NE 111721 Oryzies sarssinarum Jagan
B LC183753 1 Oryzms 32 Jspan

9 ABG25540.1 Oryzian wolsi Jsgan
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Lampiran 4. Hasil analisis variasi genetik sampel O. woworae dan sekuen gen
Oryzias yang terdeposit di Genbank menggunakan software DNAsp

File Edit Fomat View Help

[Hap# Freq. Sequences] ~
i 1 IX311928.1 Oryzias_asinua_Indonesia)

1 APBO5981.1 Oryzias_marmoratus_Japan]

1 LC153099.1 Oryzias_matanensis_Japan]

1 OR674B42.1 Oryzias_nabulosus_Indanesia]

1 LC153186.1 Oryzias nigrimas Japan]

1 NC_@11172.1 Oryzias_sarasinarum Japan]

1 LC153753.1 Oryzlas_sp._Japan]

1 AB925989.1 Oryzias wolasi_Japan]

2 K)844742.1 Oryzias_woworae_Indonesia MK156277.1 Oryzias woworae_local_market Thailand]

1 AB925990.1 Oryzias_woworae_Japan]

1 0._woworae_natural_habitat_Fotuno]

[Hap_12: 1 0. woworae_aquarium_fish_Depok]

SEGIN CHARACTERS
DIMENSIONS NCHAR=406;
FORMAT DATATYPE-DNA MISSING=? GAP-- MATCHCHAR:

CHARLABELS
1] a5 [2] a7 [3] nt® [4] nt9e (5]  nt1e
6] ot [7]  nt1a [8] nt15 [8]  nt16 [18] ot 17

11] 20 [12] nt21 [13] nat23 [14] nt2e [15] nt2s
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Fla Edt Formal View Help

Hop_1  ACACTY T WGTATECTCAMCATARGGGT -GATGGGAGAC ~
T6c CAGGTACCTGOCAGCEETAGA TETTCECTETC

CHCCORETTTGN AAAC G6C - GCATGIGGE6C

CETTIC 10 ach 66e66T

Hep 2 .GCGACCCA. TTCAAC . .. TCTGACCGLCCACGCTT. GTCTTCTTTTAAGA, CTATT-GT. AGGGAMCTG . T. CCOCC. TRTEG.
CAGCGOTTCCC . GAKTAR - CAATAT .GTTTTGAC . . CTAC . CCTCTTT. CTECTT. T. TCCC . TCCGGCAA . CG6. 661 . GEOAGGACE

e

ATTAACATAA, CTCTC. --CATCACGEOGTTATGT TG, TCAGACTT - TGEGTTCTCCTTA-CTT, T, CTAGEGCATATGOGETGAR,
CG-ACACAAACATTCTT . GACAGGAG - -65. CCC - - TCCTTA.ALC.CT

-TCTGACCGC. CA GCTT. GTCTTCTTTTAAGA, CTATT-GT. AGGGAAMCTGGT . CCCTC. THCBGG.

Hap 3 .G.GACCCA, TTTAMC
CCGCGCTTTEC . GAATGA-CAATATAGCTTTGAC ,  CTGC, ECTCTTT, CTECTT, T, TOCC . TCCBGEAA € . 6. 6L . GEGAGGAGA

A GTTTATCACTAGCAG, ATGGCCCTCCGCATCT. TA ACCTTACTTTTT . CCT . CACCE- AGTATTTC . CATTATTTATT. TTACCTT
ATTAACATAA. CACTCT--CGTCGE. CC. TTATGTTTG, TCAGACT. ~CTGEGTTCTCCTTA-. TT, TTCTAGCACATATGCGETTAA,
CG-ACGCATACATTCTTCGACAGGAG - 65 . CCT- -, TCCTTATA, C.CT

Hap 4 GCGACCCA.TTCAAC. .. --TCTGACCGE.CA.GATT.GTCTTCTTTTAAGA. CAATT-GT. AGGGARACTG . CACCECC. TECTGG.
CAGCGETTCCE . GAATAN -CARTAT  GTTTTGAC, TCTGECCCTCTTTTTY. CTTTTG, CCCTTCAGGCAM . 6. GG  GEAGGGAGA

ANGTTTACCACTETE .GTAT  GOCECCCGEATCT T ACCTTACTTTTTTCCTOCACEG -AG. ATTTCTCATTAGTTATT  TTACCTT

ATTAA. ATAAGCTCTC . - -CATCGE . CCCTTATGTATGG, CTGACT. - TGCGTTCTCCTTA- . T. . T. CTAGCGCATAT . CGCTGAA o

Fie
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[Hap_3 3]
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BEGIN CMRACTERS;

DIMENSIONS NCHAR<4

FORAAT DATATYPE-DMA, MISSTIGe? G4Pa- MATCHCHAR=. ;

CHARLABELS
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[26]  m3e7 [27] [28] nt367 [29] nt 384 [30] e 385
1] m86 [32] [33]  ot388 [34] nc389 [35] nt390
6] m391 (3] [38] ntass [39] o567 [40]  nt 598
[81]  nvees [a2] [43] nte48 [44] nt6dd [45] v 6se
[46]  nt6s9 [47]  mt 662

MATRIX

[ 10 2 30 9 1
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tp 1 --cA.

Hap,
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Hap_a v

Fie Gt Format View Help
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[Nusber of sequences: 4  Number of sequences used: 4]

[Number of Sites in the complete Dats File: 572]

[Selected Reglon: 1-572]

[Sites with alignment gaps: considered]

[Invartable sites: removed]
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