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LAMPIRAN 

Lampiran 1. Skema Kerja Penelitan 
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Lampiran 2. Lingkungan Perkebunan Jeruk Keprok Selayar (Citrus 
reticulata Blanco) 
 

Kabupaten Selayar Kabupaten Bantaeng 

  

Ligkungan sekitar perkebunan jeruk, 
lahan terbuka dan tidak terlindungi oleh 
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lahan terbuka dan tidak terlindungi 
oleh sinar matahari 

  
Jenis tanah berbatu dan berpasir  Jenis tanah gambut  
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Lampiran 3. Morfologi Jeruk Keprok Selayar (Citrus reticulata Blanco) di 
Kabupaten Bantaeng 
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Lampiran 4. Morfologi Jeruk Keprok Selayar (Citrus reticulata Blanco) di 
Kabupaten Selayar 
 

Kode Sampel Batang Daun Bunga 

CrT1 

 

  

CrT2 

 

  

CrT3 

 

  

CrT4 

 

  

CrT5 

 

  

 

 

 

 

 

 



61 
 

 

Lampiran 5. Marker 
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Lampiran 6. Foto Proses Penelitian 
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